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LA SORVEGLIANZA ENTOMOLOGICA COME STRUMENTO DI “EARLY DETECTION” DELLE MALATTIE
TRASMESSE DA VETTORI: PRIME POSITIVITA AL WEST NILE VIRUS IN PIEMONTE E LIGURIA NEL 2014
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SUMMARY:

Mosquito-borne diseases (MBD) are characterized by complex
epidemiology, determined by the interaction between pathogens,
hosts, vectors and ecosystem. Due to globalization and climate change
MBD spread in free Countries, representing an emerging threat. This
work shows the results of the entomological surveillance carried out in
2014 in Piedmont and Liguria Regions. From 1st July to 7th November
mosquitoes were fortnightly collected in 40 selected sites, identified
to species level, pooled and analysed. A total of 20033 mosquitoes,
groupedin 914 pools, were tested. In Piedmont (Alessandria) 2 pools of
Culex pipiens were positive for West Nile Virus (WNV) and 1 for Usutu
virus (USUV). In Liguria 1 pool of Culex pipiens was positive for WNV
and one for USUV. This is the first report of WNV circulation in both
regions. Control measures were quickly implemented. Entomological
surveillance is currently considered the most effective tool for early
detection and control of MBD spread.

INTRODUZIONE:

Le malattie trasmesse da zanzare (MBD) sono contraddistinte da
un’epidemiologia complessa, risultato dell’interazione tra patogeno,
ospite, vettore ed ecosistema. Nell’attuale scenario di globalizzazione,
movimentazione di merci e persone e cambiamenti climatici,
MBD virali di interesse medico umano e veterinario tipiche di aree
tropicali e sub-tropicali (Chikungunya, Dengue, West Nile Disease,
Usutu) sono state segnalate anche in Paesi considerati indenni, quali
Iltalia, rappresentando una minaccia emergente. La sorveglianza
entomologica é attualmente considerata lo strumento piu efficace per
la rilevazione precoce di circolazione virale.

Questo lavoro riporta i risultati della sorveglianza entomologica
condotta nel 2014 in Piemonte e Liguria, regioni confinanti con
aree in cui West Nile virus (WNV) e Usutu virus (USUV) sono
endemici (Camargue, Emilia Romagna, Lombardia) e in cui sono stati
recentemente segnalati casi autoctoni di Dengue (5). La sorveglianza
entomologica si contestualizza all’interno di un network informativo
di sorveglianza integrata regionale in cui convergono diverse
professionalita (veterinari, biologi, entomologi, medici) nel concetto
“One Medicine-One Health”.

MATERIALI E METODI:

Lattivita e stata condotta dal 1/07/14 al 7/11/14 con campionamenti
quindicinali. Sono stati individuati e georeferenziati 40 siti (34 in
Piemonte e 6 in Liguria) secondo criteri risk-based (aree umide,
presenza di ospiti, snodi commerciali/turistici, vicinanza ai principali
fiumi) in cui sono state posizionate 1 o piu tipologie di trappole per
la cattura di esemplari adulti di zanzara: CDC-CO2, BG-Sentinel con
Bg-Lure e ghiaccio secco e Gravid Trap (Mappa 1). Nelle aree di
positivita si € implementato il numero di catture con I'utilizzo di un
aspiratore manuale Prokopack®©. Gli esemplari catturati, identificati
a livello di specie (7), sono stati raggruppati in pool di massimo 100

individui (per specie, data e sito di raccolta) e omogenati in PBS. L'RNA
& stato estratto utilizzando I'RNeasy Mini Kit (Qiagen) con protocollo
automatizzato QlAcube e analizzato mediante 2 Real Time RT-PCR
specifiche per WNV e USUV (2,3). | pool positivi sono stati analizzati
tramite 2 end-point RT-PCR per WNV e USUV (1,4) e gli amplificati di
408 e 425 bp rispettivamente, sono stati sequenziati utilizzando il Big
Dye Terminator Kit v3.1 (Lifetecnologies) su sequenziatore automatico
ABI PRISM 3130 Genetic Analyzer. Le sequenze ottenute sono state
comparate con quelle depositate in GenBank tramite il software
BLAST. | pool positivi sono stati inviati al Centro di Referenza Nazionale
per le malattie esotiche (CESME, Teramo) per la conferma. Dati i casi
di Dengue in Paesi confinanti, le zanzare catturate in Liguria sono state
analizzate anche per la ricerca di virus della famiglia Flaviviridae (6).
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Mappa 1- Siti e tipologia di trappole collocate nell’area di studio




RISULTATI E DISCUSSIONE:

Sono state catturate e analizzate 20033 zanzare divise in 914 pool
(Tabella 1). Sono risultati positivi 5 pool di Cx. pipiens: 3 per WNV
Lineage 2 (2 pool in Piemonte e 1 in Liguria) e 2 per USUV (1 in
Piemonte e 1 in Liguria) (Tabella 2). La sorveglianza entomologica
in atto ha permesso di rilevare WNV nel 2014, per la prima volta
nell’area di studio, in zanzare Cx. pipiens, principale vettore del
virus in Europa.

La rilevazione precoce della circolazione virale sul territorio ha
consentito di allertare le competenti Strutture regionali di Sanita
pubblica e le strutture di coordinamento per le attivita trasfusionali
umane per lintroduzione tempestiva delle idonee misure di
prevenzione, al fine di controllare ed evitare la diffusione sul
territorio. Secondo quanto previsto dalla normativa nazionale, si €
provveduto al monitoraggio sierologico a campione degli equidi nel
raggio di 4 km dai siti di positivita, all’applicazione dei protocolli di
disinfestazione locale con adulticidi e larvicidi per il controllo dei
vettori e, in ambito umano, al controllo dei donatori residenti nelle
Province interessate. |l riscontro di USUV, segnalato in Piemonte
orientale gia dal 2011, richiama la necessita di intensificare la
sorveglianza, in considerazione dell’affinita ecologica e di co-
circolazione di WNV e USUV descritta recentemente in Europa.
In Liguria non sono stati rilevati ad ora altri Flavivirus esotici di
interesse medico; considerata tuttavia I'abbondanza di Aedes
albopictus, vettore competente per un’eventuale trasmissione
alll'uomo, risulta di fondamentale importanza il prosieguo delle
attivita di controllo.

Regione

Totale

g

ctus
Ochlerotatus caspius
Anopheles maculipennis s.1.
Aedes vexans

Culiseta annulata

Culex hortensis
Ochlerotatus geniculatus

Culex

Culex sp.

Culiseta sp.
Ochlerotatus sp.
Non determinabile

Totale 723 | 4967 | 192 |20033| 915 |

Tabella 1- Numero e pool di zanzare catturate e testate suddivise per
specie

Tipologia
Trappola

-

10/09/2014 C€DC

Comune Data Specie Numero Positivita

San Salvatore WNV L2

Culex pipiens 16
Monferrato (AL) il

T

San Salvatore
NS AMIDE Culex pipiens 73 usuy

27/08/2014 CDC
Monferrato (AL) /g8

Tabella 2- Positivita riscontrate nell’area di studio
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